Zadanie 3.15. Wytworzenie materialow wyjsciowych maliny wlasciwej (czerwonej) dla
hodowli innowacyjnych odmian o cechach: bezkolcowos$¢, dwupietrowosé (podwaéjny zbior
owocow), podwyzszona trwalos$¢ pozbiorcza owocow, przydatnosé¢ do kombajnowego zbioru
i podwyzszona odpornos$é roslin na stres suszy.

Cel zadania: Uzyskanie materialow wyjsciowych maliny wtasciwej (czerwonej) dla prowadzenia
hodowli tworczej maliny, ukierunkowanej na uzyskanie nowych odmian o innowacyjnych
cechach, waznych z uzytkowego punktu widzenia, jak: bezkolcowos¢, dwupigtrowos¢ (podwojny
zbior owocow), podwyzszona trwatos$¢ pozbiorcza owocow, przydatnos¢ do kombajnowego
zbioru owocow i podwyzszona odpornosc¢ roslin na stres suszy.

Opis zadania — zakres rzeczowy planowany na 2024 rok:

1) wykonanie programu krzyzowan 2z wykorzystaniem réznych form rodzicielskich
0 komplementarnych cechach fenotypowych i uzytkowych, wolnych od groznych choréob
wirusowych przenoszonych z pytkiem (20 kombinacji krzyzowan);

2) skaryfikacja, stratyfikacja 1 wysiew czesci nasion uzyskanych z programu krzyzowan
wykonanego w roku 2022;

3) produkcja, sadzenie w polowej kwaterze selekcyjnej i pielggnacja siewek wyprodukowanych
z nasion uzyskanych w roku 2022 (1000 siewek);

4) pielegnacja, ocena i selekcja pozytywna w obrebie populacji siewek posadzonych w kwaterze
selekcyjnej w 2023 roku i latach wczesniejszych (0znaczanie pojedynkow bedacych
nosnikami pozadanych cech);

5) pielggnacja i szczegbtowa ocena (fenotypowa i laboratoryjna) najbardziej wartosciowych
klonéow (roslin i owocow), posadzonych w kolekcji klonow w roku 2023 oraz latach
wczesniejszych;

6) szczegblowa ocena wartosci produkcyjnej klonow w hodowlanym doswiadczeniu
porownawczym, Z uwzglednieniem badan laboratoryjnych (analiza sktadu chemicznego
owocow) oraz molekularnych (molekularna weryfikacja tozsamosci genetycznej i statusu
zdrowotnosci genotypoéw pod katem chorob wirusowych);

7) wyznaczanie i rozmnazanie (tradycyjne i in vitro) klonéw laczacych w najwyzszym stopniu
pozadane cechy (8 klonow);
8) zgloszenie klonow, taczacych w najwyzszym stopniu pozadane cechy, do badan rejestrowych

COBORU (1 klon), opracowanie dla nich metki identyfikacyjnej ,,DNA-fingerprinting”
(1 metka) i oferty wdrozeniowej (1 oferta).



